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“Todos los tRNA tienen dos funciones: estar unidos a un aminoacido particular y a
un par de bases con un coddn en el RNAm, para poder agregar el aminoacido a
una cadena peptidica creciente.

“*Cada molécula de tRNA es reconocida por una sola de las 20 aminoacil-tRNA
sintetasas. De modo similar cada una de estas enzimas une sélo uno de los 20
aminoacidos a un tRNA particular, para formar un aminoacil-tRNA.

1:Se han identificado 30-40 tRNA diferentes en células bacterianas y hasta 50-100
en células animales y vegetales.

“*Muchos aminoacidos tienen mas de un tRNA al que se pueden fijar; ademas
muchos tRNA se pueden fijar a mas de un coddn.

“:La mayoria de los aminoacidos son codificados por mas de un coddn, lo que
requiere tRNA capaz de reconocer mas de un codon.

“’Cada una de las 20 sintetasas diferentes reconoce un aminoacido y todos los
tRNA compatibles o analogos.

:Estas enzimas acoplantes unen el aminoacido al hidroxilo 2 0 3” libre de la
adenosina en el 3 “terminal de las moléculas de tRNA, mediante una reaccion de
dos pasos que requiere ATP.

“*Alrededor de la mitad de las aminoacil-tRNA sintetasas transfieren el grupo
aminoacilo al hidroxilo 2 “de la adenosina terminal (clase 1), y alrededor de la
mitad lo trasnfiere al hidroxilo 3" (clase 2).

““En esta reaccion el aminoacido se une al tRNA mediante un enlace de alta
energia (enlace activado). La energia de este enlace luego induce la formacion
de enlaces peptidicos entre aminoacidos adyacentes en una cadena polipeptidica
en crecimiento.

“La reaccion global es:
Aminodacido +ATP + tRNA ......ccooeeiiveeeenn. aminoacil-tRNA + AMP + 2 Pi
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Figura 6-79 Biologia molecular de la célula, quinta edicion
(© Garland Science 2008 y Ediciones Omega 2010)
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nascent polypeptide chain

mature functional protein

18



En genética y biologia,
una mutacion es una
alteracion o cambio en
la informacién genética
(genotipo) de un ser
Vivo y que, por lo tanto,
va a producir un
cambio de
caracteristicas, que se
presenta  subita vy
espontaneamente, y
gue se puede transmitir
0 heredar a Ia
descendencia.

(c)2006 Kelz & photoshoppix.com

Por sustitucidn de bases

Por inserciones o deleciones de basesl
Inversiones |
—| Mutacion l—'cromosﬁmwcal—' Deleciones o duplicaciones |
\—{ Translocaciones |
Poliploidia |
Aneuploidia
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{a} Point mutations and small deletions

Wild-type sequences

Amino
acid M-Phe Arg Trp
mARNA 5-UUU CGA UGG
DNA 3-AAA GCT ACC
5-TTT CGA TGG
Missense
3-AAT GCT ACC
5-TTA CGA TGG
M-Leu Arg Trp
Nonsense
I-AALA GCT ATC
BTTT CGA TAG
N-Phe Arg Stop
Frameshift by addition

3-AAA GCT ACC
5-TTT CGA TGG

N-Phe Arg Trp
Frameshift by deletion
GCTA
CGAT

z-anA booT atc
5-TTT GGA TAG
Gly

N-Phe

Stop

lle

AUA
TAT
ATA

TAT
ATA
lle

TAT
ATA

ATA
TAT
Tyr

GGET
CCA

DNA hemoglobina normal DNA hemoglobina mutante

mRNA

WRLLLINRSIRLT Lliji
Attt 1T TaTalmttal 11 Talala

hemoglobina normal hemoglobina mutante

Hoaw |

Ala Asn-C

GCC AAU-3’
CGG TTAE'
GCC AAT 37

CGG6 TTAL
GCC AAT-3
Ala  Asn-C

CGG TTAS'
GCC AAT-Z

TCG GTT A&
AGC CAAT3
Ser Gln

TA-B

Autosémica
Recesiva

Pai portador de
anemia falciforme

2 alelos defeituosos

Mée com 2
alelos normais
*A

>

Todos os filhos seréo portadores de trago falciforme
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Cromosoma 9 alterado

Cromosoma Ruptura
9 normal cromosémica
22 alterado
Cromosoma
22 normal 2
ber = —
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\ % Rat liver
Experimental extract

Experimental
Sample A,;’ s
Suspected Incubation Q
mutagen
Media lacking histidine
Cultures of Colonies of
histidine-dependent revertant
Salmonella bacteria
Control
(No Suspected
Mutagen Rat liver
Added) a extract
Q Incubation
Control plate
© Two cultures @ The © Each sample is poured © The numbers of colonies on the experi-
are prepared suspected onto a plate of medium mental and control plates are compared.
of Salmonella  mutagen is lacking histidine. The The control plate may show a few
bacteria that added to the plates are then il histidil izil
have lost the experimental  at 37°C for two days. revertants. The test plates will show an
ability to 'sample only; Only bacteria whose increase in the number of histidine-
synthesize rat liver histidi y izi if the test
ine extract (an phenotype has mutated chemical is indeed a mutagen and
(hi ne- activator) is back (reverted) to potential carcinogen. The higher the
dependent). added to both  histidi izil ion of mutagen used, the
samples. will grow into colonies. more revertant colonies will result.
., pubishi

Modification Aypoino arids that ave modified  Examples of proteins

Addition of small chemical groups

Acetylation Lyrgine Histones

Tvlethylation Lyrsine Histones

Fhosphorylation Serire, threonine, tyrosine Some proteins irvoled in signal transduction
Hyydrosglation Proline, lysine Collagen

M formylation H-terminal glycine Ilelittin

Addition of sugar side chains

(O-linked glycosylation  Serine, threonine
H-linked glycosylation  Asparagine

Addition of lipid side chains

Aeylation Serine, threonine, cysteine
M rayristoylation H-terminal glyeine
Addition of hiotin

Biotingylation Lyrsine

Ilany merdbrane proteins and secreted proteins

Ilany merdbrane proteins and secreted proteins

Ilany merdbrane proteins
Some protein kinases irvoked in signal traneduction

Various carhoxylase enzymes

See Section 12.1.2 for more information on the role of cherical modification during signal transduction.
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proinsulin

specific folding stabilized
by disulfide bonds

reduction irreversibly
separates the two chains
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